Relative importance

0 0 0 0.77 0 -0.2 0 0 0 0 22 0.58 161 075 064 119 092 0 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.03 0.05 0.08 0.2 0.12 014 017 0.1 0 0 0

0 0 0 0 0.16 0 0.24 0 0 0 0 0.49 0.93 123 034 036 0 0.92 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.04 0.07 015 019 012 012 0 0.16 0 0

0 0 0 0 017 -0.18 0.09 0.97 0 0 1.89 0.54 16 0.82 141 0 0.36 119 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.03 0.05 0.08 0.2 0.12 0.18 0 008 015 0 0

0 0 0 0 011 0 0 0 0 0 243 058 202 122 0 141 034 064 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.03 0.05 0.08 0.22 0.14 0 018 008 013 0 0

0 0 0 0 -0.35 138 021 0 0 0 167 066 0.74 0 122 082 123 075 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 0.02 0.04 0.08 0.15 0 017 015 013 013 0 0

0 0 0 [ 0 [ 0 0 0 0 1.96 1.07 0 074 202 16 0.93 161 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.03 0.05 0.09 0 011 019 017 008 0.16 0 0
0.16 0.16 0 0 0 0 0.11 0 0 0 . 0 1.07 066 058 054 049 058 0.02 0.02 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.11 0.26 0 0.12 0.07 009 009 005 0.09 0 0

0 0 0 0 0 0 0 0 0 . 0 . 1.96 167 243 1.89 0 22 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 . 0 023 0.06 004 005 005 003 005 0 0
0.53 0 0 0 0.09 0 0.26 0 0.14 0 . 0 0 0 0 0 0 0 0.02 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0 . 014 004 003 003 003 002 003 0 0
3.52 0.63 0.29 0.45 0 0 0.94 031 0 0.14 0 0 0 0 0 0 0 0 016 013 0.11 0.13 0.05 01 0.09 0.12 0 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 001 001 001 .
3.03 0.97 0.66 0.79 135 117 0.31 0 0.31 0 0 0 0 0 0 0.97 0 0 017 013 0.12 0.14 0.07 0.13 0.05 0 0.08 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 .
184 0.88 0.15 0.19 0.37 0.49 0 0.31 094 026 0 011 0 0.21 0 009 024 0 0.1 0.13 0.09 0.1 0.08 0.11 0 01 0.15 0.01 0.01 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 .
292 118 021 11 0 0 049 117 0 0 0 0 0 138 0 -0.18 0 -0.2 § 017 014 011 015 0.06 0 005 015 008 001 001 001 001 002 001 001 001 001 .
1.82 0.52 0.76 0.66 0 0 0.37 1.35 0 0.09 0 0 0 -0.35 011 017 016 0 012 012 0.13 0.12 0 01 0.07 0.16 0.07 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 002 001 001 0
351 0.69 139 0 0.66 11 0.19 0.79 0.45 0 0 0 0 0 0 0 0 077 g 019 013 0.14 0 0.06 0.13 0.05 0.14  0.09 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0 .
3.01 0.76 0 139 0.76 021 0.15 0.66 0.29 0 0 0 0 0 0 0 0 0 017 013 0 0.16 0.07 0.12 0.05 0.13 0.09 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 .
1.93 0 0.76 0.69 0.52 118 0.88 0.97 0.63 0 0 0.16 0 0 0 0 0 0 0.16 0 0.12 0.14 0.06 0.14 0.06 0.14 0.09 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 001 001 001 0

0 1.93 3.01 351 1.82 292 184 3.03 3.52 0.53 0 0.16 0 0 0 0 0 0 0 0.13 0.13 0.17 0.06 0.13 0.04 0.15 0.09 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 001 001 001 0 0

0 0 0 091 0 0 0 0 0 0 29 0.33 152 0.7 0.86 11 0.76 0 0.02 0.02 0.02 0.03 0.01 0.02 0.01 0.02 0.02 0.03 0.06 0.07 018 0.12 014 015 0.08 0 0 0

0 0 0 0 0.09 0 0.2 0 0.19 0 266 043 0.9 094 048 011 0 0.76 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 0.03 0.05 0.07 015 015 012 011 0 0.14 0 0

0 0.14 [ 0 0.25 0 0 0.58 0 0 246 037 1.07 137 132 0 011 11 0.02 0.02 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.02 0.03 0.06 0.07 015 016 0.16 0 0.06 015 0 0

0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 296 0.06 157 114 0 132 048 086 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.04 0.06 0.06 019 015 0 017 007 014 0 0

0 0 0 0 0 119 0.22 0 0 0 306 033 061 0 114 137 0094 0.7 0.02 0.02 0.02 0.02 0.01 0.03 0.02 0.02 0.01 0.03 0.06 0.07 0.13 0 016 017 009 013 0 0

0 0 0 0 0.06 0 0 0 0 0 279 051 0 0.61 157 107 0.9 152 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.04 007 0.08 0 0.12 017 015 008 017 0 0

0 0.18 0 0 0.26 0 0 0 0.19 0 . 0 0.51 033 006 037 043 033 0.02 0.02 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.02 0.12 0.29 0 0.09 0.07 0.07 007 004 0.08 0 0
0.09 0 0 0 0 0 0.41 0 0 . 0 . 279 306 296 246 2.66 29 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.35 0 0.22 0.07 005 006 005 003 0.06 0 0
0.53 0 0 0.38 0 0 0 0 0.2 0 . 0 0 0 0 0 0 0 0.02 0.02 0.02 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0 . 0.14 005 003 004 004 0.02 0.04 0 0
294 0.82 0.14 0.59 031 0 1 0.26 0 0.2 0 0.19 0 0 0 0 0.19 0 014 013 0.1 0.12 0.06 01 0.09 0.12 0 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 0.02 001  0.02 .
293 1.05 0.64 1.03 116 112 0.88 0 0.26 0 0 0 0 0 0 0.58 0 0 016 013 0.12 0.14 0.06 0.13 0.05 0 0.08 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 002 001 002 .
1.99 114 0.34 0 0.24 0.36 0 0.88 1 0 0.41 0 0 0.22 0 0 0.2 0 0.1 0.13 0.1 0.09 0.07 01 0 0.11 0.15 0.01 0.01 0.02 0.02 0.02 0.02 0.02 002 0.02 0 .
2.82 1.03 0.5 1.28 0 0 0.36 112 0 0 0 0 0 119 0 0 0 0 016 013 0.11 0.15 0.05 0 0.05 0.14 0.08 0.01 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.02 0.01 0.02 .

0 0.74 07 0.87 0 0 0.24 116 0.31 0 0 026  0.06 0 0 025 0.09 0 011 012 0.12 0.12 0 0.09 0.07 0.13 0.09 0.01 0.01 0.02 0.02 0.01 0.01 0.02 001  0.02 0 0
4.04 0.59 1.05 0 0.87 128 0 1.03 0.59 0.38 0 0 0 0 0 0 0 091 § 018 0.12 0.12 0 0.05 0.13 0.04 0.14 0.08 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 002 001 002 .
2.84 1.07 0 1.05 0.7 0.5 0.34 064 014 0 0 0 0 0 0 0 0 0 016 013 0 0.14 0.06 0.12 0.05 0.13 0.08 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 001 0.02 .
212 0 1.07 0.59 0.74 1.03 114 1.05 0.82 0 0 0.18 0 0 0 0.14 0 0 0.15 0 0.12 0.13 0.06 0.12 0.06 014  0.09 0.01 0.01 0.02 0.01 0.01 0.01 0.02 0.01 0.02 0

0 212 284 404 0 2.82 1.99 293 294 053 0.09 0 0 0 0 0 0 0 0 013 0.12 017 0.05 0.13 0.05 0.15 0.09 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0 0
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